
お問い合わせ先

臨床グレードのワンストップソリューション

定量+QC

差異発現遺伝子 発現プログラムの分割

パスウェイエンリッチメント解析 転写因子制御活性とネットワーク

GSVA/GSEA

細胞分化 共発現ネットワーク 細胞間相互作用

その他の解析

背景除去+

ダブルレット除去

複数サンプルの

統合

次元削減と

クラスタリング

細胞タイプと

細胞比率

腫瘍細胞の同定

サブグループの層別化

標準データ解析

上皮細胞/腫瘍細胞

免疫細胞サブセット

基質細胞

細胞分類 オーダーメイドデータ解析

分子メカニズム

腫瘍分類

ターゲット探索

アトラスデータベース

アプリケーション

オーダーメイド解析にも対応可能

300種類以上の組織分離経験

10種類以上の独自バイオインフォマティクスアルゴリズム

凍結組織/凍結細胞をお送りいただくだけで、データ解析まで全てお任せ！

核抽出 ライブラリ構築 シーケンシング 標準データ解析

10X Chromium シングル核RNA-Seq解析

万円/サンプル42今だけ

サンプル

保存・発送

組織

消化

細胞キャプチャ &

ライブラリ構築

シーケンシング データ解析
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Visium v2 FFPE / Visium HD

研究の手間と時間を大幅に節約！

選べる3つのプラットフォーム：Visium v1 FF／v2 FFPE／Visium HD

70種類以上の組織切片作製実績

サンプル数の制限なし

（奇数検体でも受け入れ可能、納期に影響なし）

臨床レベルのラボ管理体制

解析例

Visium v1 FF

有効なスポットの同定マップ

クラスタリング染色の空間マップ

サンプル情報分布図

差異遺伝子の空間発現分布

クラスタリング後のUMAPプロット 差異遺伝子サブクラスの発現ヒートマップ

10X Visium空間トランスクリプトーム解析
組織切片の作製 HE染色 ライブラリ構築 シーケンシング 標準データ解析

今だけ 万円/サンプル~55

※オーダーメイド解析に対応可能
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